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PROCESOS PARA LA SELECCION ASISTIDA POR MARCADORES VI CONGRESO (&
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1. Precalentamiento
Rpp1-b SSR18 1863, SSR18 1864 y SSR24 5 Desnaturalizacién 94 1
Rpp4 Satt288, SSR18 1576 y SSR18 1580 3. Hibridacién 48 1
Rpp5 Sat_280y Sat_275 4. Extension 68 1
5. Conservacion 10/4

*Repetir paso 2 a 4 por 32 ciclos



Tabla 11. Marcadores SSR flanqueando los genes Rpps. Cada uno de los marcadores upper (U) y lower (L) son

utilizados para MAS. En caso de que 2 marcadores esten listados para un flanco, el marker 1 anula al marker 2.

Marker Forward primer (5'-3") Reverse primer (5"-3')
Rpp1 U_marker Sct_187 CATGCTCCCATTCTCT AACATTGGCTTTTTACTTAG
L marker 1  Sat_064 TAGCTTTATAATGAGTGTGATAGAT GTATGCAAGGGATTAATTAAG
L _marker 2  S5R66 AGATTGGGTGAGAACATAAG GGAGAGCGTAAAAGARAATTC
Rppl-b U marker_1 SSR66 AGATTGGGTGAGAACATAAG GGAGAGCGTAAAAGAAATTC
U marker_ 2 Sat_064 TAGCTTTATAATGAGTGTGATAGAT GTATGCAAGGGATTAATTAAG
L marker_1 SS5R18-1864 TGAATGATATATGTTTITGCGAAGA CAATAGAGCCGGATGGATGT
L marker 2 Sat_ﬂ?! GCGTCTCGAGGTAATTATCTATTTATCTTIT GCGAGTTTGGTAACATCGAGTATTGAT
Rpp2 U _marker_1 Satt620 GCGGGACCGATTAAATCAATGAAGTCA GCGCATTTAATAAGGTTTACAAATTAGT
U marker_2 SSR16_0895 CATTCCCCAAGGCACATATT TGGTTCTITCTATGGCAGGG
L marker_ 1 S5R16_0908 TGCCCTACGATCTCTACGAAA CGGACAAATGATCAGACCAA
L_marker_2 S5R16_0912 TCGGGTGCTGCTAAAAATTC AGTCAAAGGGGCTCTTGCTT
Rpp2 U _marker 1 Sat_238 GCGCTGAGACGTTTGTGATTGTTTGTAA GCGGTGCATGCAATTCTAGTTAGATATT
U _marker_2 Satt460 GCGCGATGGGCTGTTGGTTTTITAT GCGCATACGATTTGGCATTTTTCTATTG
L marker 1  SS5R06_1521 CAACCTCCCACCACTAAACTG CCCTTTAGCCTTTTCTTTGC
| marker 2  SSRO6 1530 CTTTTGAGTTITTGCCTCCCA AGTCAAAGGGGCTCTTGOTT
Rppd U _marker_1 Satt288 GCGGGGTGATTTAGTGTTTGACACCT GCGCTTATAATTAAGAGCAAAAGAAG [
U marker 2 Sc21_2922 GACTCAACTCATCCGTGC GAACATATACAAAGGAAGCAT
L_marker_1 SS5R18_1576 TTTTGCACTCCCTGATGGAT AACAGGGAATACATGCCAAA
L marker 2 55R18_1580 TGCCAAGAAACTATAGGCCG TGAGTTTCCCTGGTAGTGTGG |
Rpp5  U_marker Sat_275 GCGCGCTGGCAATTATTCAAAACTTAACGAT GCGAAGGCTACGGTGAATAGAAAGGAC
L _marker Sat_280 GGCGGTGGATATGAAACTTCAATAACTACAA  GGUGGGCTTCAAATAATTACTATAAAACTACGG
Hppe  U_marker Satt3Za GITCCCAGGTCCCACCATCTATG GCGTTTCITITATACCTTCAAG ]
L marker 1 SS5R18_0392 AAAATTTTCACTCCGGTCATT ACTGCAGGAGCAAGAACCTC
L marker 2  S5R18_0408 GCAACAGGATTTGGAGCTGT TGTGGTCTCGGTAGCCTTCT

Fuente:Yamanaka et.al
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PARAGUAYO
Rpp1-b Rpp4 Rpp> DE SEMILLAS
Nariemil ‘3 P.
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SSR18-1949(11.1)

6y 7 Agosto 2025




PROCESOS PARA LA SELECCION ASISTIDA POR MARCADORES

Susceptible
(Madre)

unc
’!’!’!?
- ‘!@;9@?@?’!@;9%9?
@ N® « @

o)
mp p
DO ggﬁﬁ

Portador de genes de
Resistencia
(Padre)

@ 000 000

6y 7 Agosto 2025

PARAGUAYO

VI CONGRESO%@

DE SEMILLAS

mity, topud Paraguay

‘i’»«:"wrr;rro-_-, que se levante el Paraguay




Satt 288 (Rpp4) g'»@

)
1 23 456 7 8 91011121314151617 1819 M P VI CONGRESO
| PARAGUAYO
DE SEMILLAS

Naremity, topu' Paraguay
“Sermbremaos, que se levante el Paraguay”

@ ® @

Susceptible F1 Resistente

M i
Wy

Amplificacion por PCR

[—" g e [ b ) . s II II II

- ----“ ---‘------- - Ele:foresis -
@®AEPRP®H AHH HOHHEB®H H® A B — -ﬂ
+

Rpp1-b

Rpp5 6y 7 Agosto 2025




INBIOT3G 23022

INBIOT3G 23026

INBIOT3G 23027

INBIOT3G 23029

INBIOT3G 23031

INBIOT3G 23035

INBIOT3G 23036

Resultados obtenidos
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CANTIDAD

cODIGO MUESTREADO 3G 2G TOTAL
INBIOT3G 23022 199 1 42 43
INBIOT3G 23026 149 3 10 13
INBIOT3G 23027 160 5 16 21
INBIOT3G 23029 149 6 17 23
INBIOT3G 23031 200 4 19 23
INBIOT3G 23035 100 3 11 14
INBIOT3G 23036 150 3 20 23
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De las 1.107 plantas analizados se identificaron 25 ooy
individuos con tres genes apilados en estado homocigoto,
representando una probabilidad de 1/44, lo cual indica

mejores resultados que la probabilidad de ocurrencia

esperada de 1/64 en una segregacion mendeliana

tradicional para tres genes.

Conclusion

Se puede concluir que el empleo de SAM en el
mejoramiento genético permitié seleccionar de manera
efectivo a los individuos con genes apilados siendo asi una
herramienta fundamental para acelerar el desarrollo de
variedades con resistencia multiple a enfermedades como
la roya.
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Por su atencion muchas gracias




